Einleitung

© Brustkrebs ist die hdufigste Krebsart bei

Frauen in Europa und in den USA.

© Ziel der aktuellen Krebsforschung ist es,

eine Diagnose aufgrund moglichst
objektiver Labordaten zu ermdéglichen.

© In dieser Studie wurden natirliche und

modifizierte Nukleoside im Urin mit Hilfe
der HPLC quantifiziert und mit neuronalen

Netzen zur Diagnose von Brustkrebs

ausgewertet.

Die Datenauswertung erfolgte mit Hilfe

der Learning Vector Quantization (LVQ),
einer speziellen Art neuronaler Netze.

Datenauswertung

Aus den Kalibrationsdaten wurden Proto-
typen generiert. Die Testdaten wurden
iiber die groBte Ahnlichkeit zu den Proto-
typen klassifiziert.

Die Testdaten wurden mit Hilfe einer vollen
Kreuzvalidierung aus dem Datensatz von 85
Krebspatienten und 121 gesunden Personen

erzeugt.

Modifizierte und natiirliche Nukleoside im
Urin eignen sich als Tumormarker.

SchluB3folgerungen

Die Kombination der HPLC zur Analyt-
quantifizierung und der LVQ zur Daten-
analyse zeigen ein hohes Potential zur
Brustkrebsdiagnose.

Experimenteller Aufbau

© Spontanurinproben wurden sowohl von 85
Brustkrebspatientinnen kurz vor der
operativen Tumorentfernung als auch von
121 gesunden Frauen gesammelt.

12 Nukleoside wurden aus den Urinproben
mittels der Affinitatschromatographie mit
Phenylboronsdure, die eine besondere
Affinitdt zu den cis-diol Gruppen der
Nukleoside aufweist, isoliert und dann
iiber eine RP-HPLC Methode mit UV-
Detektion iiber einen internen Standard
quantifiziert.

© Zur interindividuellen Vergleichbarkeit

auf Kreatinin bezogen.

\\wurden die Nukleosidkonzentrationen

ktionsachse 2

Ergebnise

© Bei den Trainingsdaten wurden 88,2%
der Krebspatienten und 96,7% der
gesunden Personen richtig klassifiziert.

© Bei den Testdaten wurden 70,6% der
Krebspatienten und 90,1% der gesunden
Patienten richtig klassifiziert.

In der Abbildung ist eine 2-dimensionale
Projektion des 12-dimensionalen Raums
der Nukleoside mit den Prototypen und
den projezierten Testdaten zu sehen.

Die wenigen falsch klassifizierten Muster
liegen im Grenzgebiet von verschiedenen
Prototypen und sind somit als Grenzfille
einzustufen.
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